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Résumé
L’analyse de mélange est un problème important en chimiométrie car elle permet de fournir une représentation efficace

et physiquement interprétable de données spectroscopiques multidimension- nelles. Dans un premier temps, on considère
le cas des mélanges bilinéaires et on montre le caractère mal-posé du cas bilinéaire positif ainsi que différentes approches
permettant de régulariser le pro- blème. Différents exemples de traitements de données spectroscopiques (analyse de l’hy-
dratation d’une silice par spectroscopie PIR, spectroscopie Raman polarisée d’un cristal de rutile) sont pré- sentés àtitre
d’illustration. On montre également comment ce problème peut s’étendre à l’analyse d’images hyperspectrales. Pour ce
type de données, la principale difficulté est d’ordre algorithmique et résulte du nombre important de données à traiter.Une
approche permettant de réduire la di- mension du problème enprocédant à une sélection des pixels pertinents est présen-
tée et appliquée à l’analyse d’images de bactéries par microscopie confocale de fluorescence. Dans un second temps, on
s’intéresse au cas des mélanges multilinéaires. Le modèle PARAFAC est particulièrement inté- ressant car il est identi-
fiable sous des conditions relativement peu contraignantesmais, en revanche, il impose que les données satisfassent des
contraintes structurelles fortes. Quelques résultats récents relatifs à l’identifiabilité de ce type de modèles sont présentés
ainsi que quelques problèmes ou- verts liés à la possibilitéd’effectuer une décomposition PARAFAC récursive sur l’ordre.
Un exemple d’analyse de données 4D par PARAFAC concerne l’étude de la réponse de bactéries à un facteur environne-
mental par spectroscopie de fluorescence.


