Analyse de mélanges : problemes 2D et nD
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Résumeé

L'analyse de mélange est un probléme important en chimioengr elle permet de fournir une représentation efficace
et physiquement interprétable de données spectroscapiguikidimension- nelles. Dans un premier temps, on conside
le cas des mélanges bilinéaires et on montre le caractérpaséldu cas bilinéaire positif ainsi que différentes apipes
permettant de régulariser le pro- bléme. Différents exemge traitements de données spectroscopiques (analykg-de |
dratation d’une silice par spectroscopie PIR, spectrdesd@pman polarisée d’un cristal de rutile) sont pré- sentisea
d’illustration. On montre également comment ce probléeme p&tendre a I'analyse d'images hyperspectrales. Pour ce
type de données, la principale difficulté est d’ordre altyonique et résulte du nombre important de données a trditer.
approche permettant de réduire la di- mension du problénpeca@dant a une sélection des pixels pertinents est présen-
tée et appliquée a I'analyse d’'images de bactéries par stopie confocale de fluorescence. Dans un second temps, on
s'intéresse au cas des meélanges multilinéaires. Le mod@APAC est particulierement inté- ressant car il est identi
fiable sous des conditions relativement peu contraignanéés, en revanche, il impose que les données satisfassent de
contraintes structurelles fortes. Quelques résultasntéaelatifs a I'identifiabilité de ce type de modéles saBspntés
ainsi que quelques problémes ou- verts liés a la possillikifectuer une décomposition PARAFAC récursive sur lrerd
Un exemple d’analyse de données 4D par PARAFAC concerngliate la réponse de bactéries a un facteur environne-
mental par spectroscopie de fluorescence.



